
     

 

 
 

 

 
XIII REUNIÓN CIENTÍFICA SOBRE  

PROTEÓMICA CLÍNICA 
6 y 7 de noviembre de 2023, CUN Madrid 

C. del Marquesado de Sta. Marta, 1, 28027 Madrid 

 

Organizadores: 

Dr. Ramón Lecumberri Villamediana. Clínica Universidad de Navarra. 

Dr. Francisco J. Blanco. Instituto de Investigación Biomédica A Coruña, INIBIC.  

Dra. Concha Gil, Facultad de Farmacia, UCM 

Montserrat Carrascal, IibB 

Dr. Fernando J. Corrales. Centro Nacional de Biotecnología, CNB. 

 
La Reunión Científica sobre Proteómica Clínica, es un espacio de encuentro entre 
investigadores básicos y clínicos. Su objetivo fundamental es desarrollar 
estrategias que permitan aplicar el potencial tecnológico consolidado en los últimos 
años en el análisis de proteínas para impulsar el desarrollo de investigaciones 
clínicas que sirvan para mejorar la salud de la población. Con esta idea central, 
especialistas en distintas patologías se reúnen con investigadores en proteómica. 

 

Lunes, 6 de noviembre.  

     

15:00h Bienvenida. R Lecumberri, FJ Blanco, C Gil, M 
Carrascal, FJ Corrales                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                                     

 

     

15:15h Sesión 1 Microbioma y salud. Healthincode) 
 

Moderador: Dr. Francisco J. Blanco, INIBIC; Dra. 
Concha Gil, Universidad Complutense 

 
 

 

15:15h - 16:00h Contribución de la proteómica en el estudio 

de la microbiota 
Dra. Rosa del Campo.  
Servicio de Microbiología. Instituto Ramón y Cajal de Investigación 
Sanitaria (IRYCIS). Hospital Universitario Ramón y Cajal. Madrid 

 

16:00h - 16:45h Metaproteomics, the path to rapid microbiota 

diagnosis  
Dr. Jean ARMENGAUD 
Laboratory «Innovative technologies for Detection and 
Diagnostics»,ProGénoMix IBISA platform, CEA 

 

16:45h - 17:00h Discusión  

     

Pausa para café.    

     



     

 

17:30h Sesión 2. Enfermedades neurodegenerativas 
(Somalogic) 

 
Moderador:  Dra. Montserrat Carrascal, IibB; Dra. 

Mª Carmen Duran, Universidad de Cádiz 
                                                                                                                                        

 

17:30h - 18:10h Clínica.                                                                                                                                                        
Dra. Alicia Garrido, Hospital Clínic de Barcelona, 

IDIBAPS 

 

18:10h - 18:50h Proteómica Olfatoria en Neurodegeneración: 
Caracterización de Dianas y 

Reposicionamiento de Fármacos                                                                                                                                                            
Dr. Enrique Santamaría.  

 

  
Clinical Neuroproteomics Unit Navarrabiomed-IdiSNA. Hospital 

Universitario de Navarra. 31008; Pamplona-Spain 
 

18:50h – 19:00h 

 
19:00h - 19:15h 

Somalogic 

 
Discusión  

 

    

Martes, 7 de noviembre.  

     

09:30h  Sesión 3. Mesa redonda: Diagnóstico de precisión 

de la amiloidosis. (Thermo Fisher, Evosep, 
Bruker) 

                                                                                                                                                              
Moderador:   Dr. Juanjo Gavira, Dr. Fernando J Corrales 

 

 

09:30h - 10:30h Amiloidosis: mucho hecho pero mucho por 
hacer 

Dr. Ramón Lecumberri.  
Servicio de Hematología. Clínica Universidad de Navarra. CP 31008, 
Pamplona. 

Aplicación asistencial de la espectrometría de 

masas en el diagnóstico de Amiloidosis. 

Presentación de casos clínicos 
Dr. Jorge Pombo, 
Servicio de Anatomía Patológica. Complejo Hospitalario 

Universitario de A Coruña  
 

 

10:30h - 11:30h Proteómica en el diagnóstico deiferencial de 
amiloidosis. 

Dr. Miguel Marcilla.  
Laboratorio de Proteómica. Centro Nacional de Biotecnología, CSIC. CP 
280049, Madrid. 

Tipificación de amiloidosis mediante espectrometría 
de masas 

Dra. Valentina Calamia 
Rheumatology Division (GIR-Pro). Inflammatory Disease 
Network (REI/ISCIII)Instituto de Investigación Biomédica de A Coruña 
(INIBIC)15006 - A Coruña (Spain) 

 



     

 

11:30h - 11:45h Discusión 
 

Pausa para café   

                                 
12:15h-13:45h 

 
 

 
 

 
12:15h – 12:30h 

12:30h – 12:40h 
12:40 – 12:50 

 
Retos y oportunidades de la proteómica 

clínica y sus aplicaciones. Amiloidosis 
                                                                                                             

Moderador: Dr. Ramón Lecumberri, Clínica 
Universidad de Navarra 

 
Thermo Fisher 

Evosep 
Bruker 

 

Participantes sesión 3 + empresas (Thermo, 
Evosep, Bruker)                                                                                                                                         

 

   

   

 

  



     

 

Contribución de la proteómica en el estudio de la microbiota 
 
Rosa del Campo 
 
Servicio de Microbiología 
Instituto Ramón y Cajal de Investigación Sanitaria (IRYCIS) 
Hospital Universitario Ramón y Cajal 
Carretera de Colmenar Km 9,1. 28034-Madrid. Spain 
 
Resumen 
En los últimos años el estudio del microbioma humano se ha centrado en tecnología basada en la 
amplificación de genes conservados en bacterias u hongos y en la posterior secuenciación masiva. Estas 
técnicas han revolucionado el conocimiento que teníamos en este ecosistema, pero son insuficiente y 
tienen importantes limitaciones. En ese sentido, la proteómica nos permite conocer la composición 
además de la funcionalidad de este ecosistema, con la gran ventaja de poder conocer también la 
respuesta del hospedador tras la interacción con los microorganismos. 
 

Biografía 

Doctora en Medicina y Cirugía en 1998 por la Universidad de Zaragoza, e integrada en el Servicio de 
Microbiología del Hospital Ramón y Cajal/IRYCIS desde 1999. Contrato de investigadora Miguel 
Servet desde 2006. Profesora a tiempo parcial en la Universidad Alfonso X El Sabio, con 3 sexenios 
ANECA de actividad investigadora. He dirigido 16 tesis doctorales, publicado más de 200 artículos y 
liderado 4 proyectos de investigación competitivos de financiación ISCIII-FIS. Actualmente 
pertenezco a CIBERINFEC. 

 
  



     

 

Metaproteomics, the path to rapid microbiota diagnosis  

Jean ARMENGAUD 
 
Laboratory «Innovative technologies for Detection and Diagnostics», 
ProGénoMix IBISA platform 
CEA, Bagnols-sur-Cèze, France 
 

The microbiota plays a major role in human health. To understand how microbial communities function, 
how they interact with the host and how dysbiosis can occur, we need to identify the diversity of 
microorganisms present and quantify the numerous molecular players at work. Proteins are the workhorses 
of biological systems. Metaproteomics is a key technology for such functional studies, as it can provide five 
types of answers for these highly complex samples: 1) identification of the taxa present, 2) quantification 
of the biomass of these organisms, 3) identification of the proteins of these taxa and their function, 4) 
identification of human biomarkers explaining the host response, and 5) overall functional representation 
of the biological system. Challenges in terms of mass spectrometry, interpretation and exploitation of 
results will be addressed using examples of fecal material from COVID19 patients and sputum from cystic 
fibrosis patients. Recent technologies such as the Astral tandem mass spectrometer will be presented to 
demonstrate the power of this approach for rapid medical diagnosis. 
 

 
 

Short BIO: 
Jean Armengaud (https://orcid.org/0000-0003-1589-445X) is specialized in mass spectrometry for 
biology and more specifically in proteogenomics and metaproteomics, having obtained his PhD in 
Biochemistry in 1994 from the University of Grenoble. He heads the ProGénoMIX platform located 
near Avignon in France. He is co-author of over 284 scientific publications. His aim is to contribute 
to a better understanding of the functioning of complex biological systems and to exploit this 
knowledge for medical and environmental purposes.  
  

https://orcid.org/0000-0003-1589-445X


     

 

Alicia Garrido 
 
 
 
  



     

 

Proteómica Olfatoria en Neurodegeneración: Caracterización de Dianas y 
Reposicionamiento de Fármacos  
 
Enrique Santamaría 
 
Clinical Neuroproteomics Unit Navarrabiomed-IdiSNA.  
Hospital Universitario de Navarra.  
C/ irunlarrea, 3 (CP: 31008; Pamplona-Spain) 
 
Resumen 
El Dr. Santamaría explicará los retos y oportunidades que ofrece la utilización de técnicas 
neuroproteómicas en neurodegeneración olfatoria durante la progresión de enfermedades como 
Alzheimer y Parkinson así como el potencial que presentan las huellas -ómicas olfativas como base para 
el reposicionamiento de fármacos para futuros tratamientos intranasales. 
 

Biografía 

Investigador Principal del Laboratorio de Neuroproteómica Clínica de Navarrabiomed y Profesor 
Asociado del Dpto. de Ciencias de la Salud de la Universidad Pública de Navarra (UPNA). Miembro 
de la Red Nacional Olfativa (ROE) y del Global Consortium for Chemosensory Research (GGCR).  
Sus líneas de investigación se centran en: i) la caracterización interhemisférica del proteoma cerebral 
humano, ii) el estudio de la variable sexo en la proteostasis cerebral y iii) el análisis de los mecanismos 
olfatorios que se alteran de manera temprana durante el proceso neurodegenerativo.  
Es el Coordinador de la iniciativa INNOLFACT, proyecto recientemente financiado por Gobierno de 
Navarra con 1.8 M de euros que persigue el establecimiento de la Medicina de Precisión Olfatoria 
mediante el empleo de inteligencia artificial sobre la combinación de parámetros olfativos, 
inmunológicos, de imagen cerebral y enfoques multi-ómicos que mejoren el manejo inicial de los 
pacientes que acuden a los Servicios de Geriatría y Neurología. 
 
  



     

 

Amiloidosis: mucho hecho pero mucho por hacer 
Moncho Lecumberri 
 
Servicio de Hematología 
Clínica Universidad de Navarra 
Avda. Pío XII, 36. CP 31008, Pamplona. 

 
 
Resumen 
Breve revisión de la fisiopatología de las amiloidosis, hitos alcanzados en los últimos años y los retos a 
los que se enfrentan los clínicos en el diagnóstico y tratamiento de los pacientes con amiloidosis. 
 

Biografía 

Director del Servicio de Hematología de la Clínica Universidad de Navarra, con especial dedicación a 
la amiloidosis. Participación en múltiples ensayos clínicos en este área. 
 
 
  



     

 

Jorge Pombo 
 
  



     

 

 

 

Proteómica en el diagnóstico difernecial de amiloidosis 

Miguel Marcilla 
 
Laboratorio de Proteómica 
Centro Nacional de Biotecnología, CSIC 
C/ Darwin, 3, 28049 Madrid) 
 
 

Resumen 

Las amiloidosis son un conjunto heterogéneo de patologías caracterizadas por el plegamiento anómalo de 

proteínas y su acumulación en los tejidos en forma de depósito amiloide. Entre las proteínas más comúnmente 

involucradas en este proceso, se encuentran las cadenas ligeras de inmunoglobulina, la transtiretina y la 

poteína amiloide A.  El tratamiento de estas afecciones depende en gran medida de la proteína amiloidogénica 

implicada. No obstante, el estándar diagnóstico de la amiloidosis (la tinción con Rojo Congo) no permite 

identificarlas de manera específica y los métodos inmunohistoquímicos adolecen de falta de sensibilidad y 

especificidad. 

Las técnicas proteómicas actuales, por el contrario, ofrecen una alta precisión y sensibilidad analítica. Esto 

permite, identificar con fiabilidad las proteínas presentes en un depósito amiloide, incluso a partir de 

cantidades mínimas de muestra obtenidas típicamente por microdisección laser. La continua mejora de los 

abordajes proteómicos ofrece un gran potencial para mejorar aún más la precisión en el diagnóstico y la 

comprensión de las bases moleculares de estas patologías en el futuro. 

 

Biografía 

Licenciado en Ciencias (Biología) por la Universidad Autónoma de Madrid (UAM) en 2000. Llevó a cabo 

su formación predoctoral en el Centro de Biología Molecular Servero Ochoa (CBM-CSIC) en el campo de 

los antígenos de histocompatibilidad, doctorándose en Biología Molecular por la UAM en 2007. Ese mismo 

año se incorporó como investigador posdoctoral a la Unidad de Proteómica y al Grupo de Proteómica 

Funcional del Centro Nacional de Biotecnología (CNB-CSIC). Desde 2022 es investigador senior en esta 

institución. Sus líneas principales de trabajo son la inmunología molecular e inmunopeptidómica, la 

proteómica estructural y estudio proteómico de amiloidosis. 

 

  



     

 

 

Tipificación de amiloidosis mediante espectrometría de masas 

Valentina Calamia 
 
Rheumatology Division (GIR-Pro) - http://girblanco.com/ 
Inflammatory Disease Network (REI/ISCIII) 
Instituto de Investigación Biomédica de A Coruña (INIBIC) 
As Xubias, 84 - 15006 - A Coruña (Spain) 
 
 

Resumen 

Amiloidosis es un término genérico que abarca un grupo heterogéneo de enfermedades caracterizadas por el 

depósito patológico en el espacio extracelular de un material proteico insoluble denominado amiloide. La 

amiloidosis produce disfunción orgánica progresiva, con lo cual, el diagnóstico temprano es vital para 

prevenir el daño irreversible de los órganos afectados. Debido a la naturaleza poco frecuente de la enfermedad 

y a la escasa disponibilidad de métodos diagnósticos fiables, la amiloidosis plantea un importante desafío 

para los clínicos. En el caso de la amiloidosis cardíaca (AC), el diagnóstico diferencial permite un tratamiento 

precoz con terapias específicas para cada subtipo de AC ofreciendo así un mejor pronóstico para estos 

pacientes. Para ello, de acuerdo a la Guía de Práctica Clínica para el Diagnóstico de la Amiloidosis, se 

recomienda la tipificación de la proteína amiloidogénica mediante espectrometría de masas siempre que sea 

posible [Posadas Martinez ML et al., 2021]. El objetivo de nuestro trabajo es obtener un método validado 

analíticamente para tipificar los depósitos amiloides mediante espectrometría de masas y utilizar estos datos 

para construir un modelo de diagnóstico diferencial potencialmente transferible a la práctica clínica. 

 

Biografía 

Licenciada en Química y tecnología farmacéutica por la Universidad de Roma “La Sapienza” (2003). 

Doctora en Fisiopatología y Clínica del Sistema Esquelético por la misma Universidad (2007). Desde el año 

2007 trabaja como investigadora postdoctoral en el Grupo de Reumatología (GIR) del Instituto de 

Investigación Biomédica de A Coruña (INIBIC), concretamente en la línea 1 del grupo: Búsqueda de 

Biomarcadores Proteicos para el Diagnóstico, Pronóstico y Estudio de Respuesta Terapéutica en 

Enfermedades Reumáticas. Desde el año 2015 es responsable de espectrometría de masas de la Plataforma 

de Proteómica de INIBIC, nodo activo de ProteoRed hasta su finalización en diciembre 2021 y actualmente 

integrada en la ICTS NANBIOSIS del CIBER-BBN. Desde el año 2022 es también responsable de la 

Plataforma de Proteómica de la Red de Enfermedades Inflamatorias (REI), una de las Redes de Investigación 

Cooperativa (RICORS) del ISCIII. 

 

 

http://girblanco.com/

